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A) TGFB low (10ng/ml) B) TGFB high (50ng/ml)




Cantidad | Porcentaje
Puntos fijos 256 0.19
Ciclos 60 0.05
Transitivos 4355 3.32
Cuspides 126401 06.44
Estados totales| 131072 100
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Centralidad

Centralidad de

degrado | intermediacion
TBET 0.69 0.11
IL4 0.63 0.05
GATA3 0.56 0.03
RORYyt 0.56 0.1
L12 0.5 0.04
L6 0.44 0.09
TGFBhi 0.44 0.04
FNg 0.38 0.1
L21 0.38 0
~OXP3 0.38 0.05
TGFBIlo 0.38 0
IL2 0.25 0)
IL17 0.25 0.07
STAT3 0.25 0
|18 0.19 0
|1 0.19 0
| 23 0.06 0
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